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Abstract 
 

Bu çalışmada, ticari çeşitlerin ve ıslah hatlarının bulunduğu toplam 168 patates genotipinin moleküler 
karakterizasyonları yapılmış ve genetik çeşitlilikleri belirlenmiştir. Bu amaçla 10 SSR markörü kullanarak, kapiler 
elektroforez yöntemiyle genotipleme yapılmış ve Nei genetik mesafe yöntemine göre popülasyon içerisindeki 
genetik çeşitlilik incelenmiştir. Yapılan genotipleme sonucunda, 10 SSR markörü 168 patates genotipinde toplam 
48 skorlanabilir bant oluşturmuştur. Elde edilen 48 banttan 47'si polimorfizm göstermiştir. Kullanılan her bir 
markörün polimorfik bant sayısı 1 ile 9 arasında değişmiş, ortalama polimorfik bant sayısı 4,7 olarak 
hesaplanmıştır. Toplam 10 SSR markörünün ortalama polimorfizm oranı ise %95 olarak gerçekleşmiştir. 
Markörlerin polimorfizm bilgi içeriği (PIC) değeri 0,08 ile 0,42 arasında değişmiş ve ortalama PIC değeri ise 0,28 
olarak hesaplanmıştır. İncelenen genotipler içerisinde genetik olarak bir birinden en uzak olanlar, 0,7802 genetik 
mesafe değerine sahip olan PAE 15-7-19 ile Tiger, PAE 15-6-11 ile Kafkas, PAE 15-7-22 ile Yaprak, PAE 15-7-
22 ile Aydos, PAE 15-7-22 ile Yankı, Innovator ile PAE 15-5-8, Nam ile Bettina, Guzine ile PAE 15-5-8 ve Julinka 
ile Innovator’dür. Birbirine en yakın genotipler 0,0645 genetik mesafe değerine sahip olan Leventbey ile Muratbey 
ve Bergerac ile Highland B. Red’dir.  
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